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Introduction

A Pourquoi ?
Av dzQS 8 01jdzS f QAYUISAIANI GAz
E Interconnexion
E Fusion
E Médiation
E Modélisation
E Confrontation
E Recoupement



Biologie, mesures, données et connaissances
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Cellule eucaryote



Appercu des données disponibles .

AEn quantité
ADispersées
A génes, protéinesSSELINBaA&dA 2y Y AYUSNI OlAz2ys X
A NCBI,EBI,KEGGL . ~ X
AHétérogeénes : type, structure et sémantique
E mots : séquence génomeajene protéine
E attributs
A nominaux mots-clés, ontologies, vocabulaires controlés
A numeriques:
EYADBSIdzE RQSELINBaaAzyx
E usage des codons

E graphes : interaction proteique, réactions enzymatiques, transduction du signal, structures
classificatoires

E texte
A vocabulaire controlé
A littérature
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Vue générale

Recoupement
et
Confrontation

Intégration ; i
Interconnexion par référence

et _ croisées

Représentation

U)

Combinaison
Analyse




Intégration : vers une vue unifiée

A Exploitation des références (croisées)
E Interconnexion
E schéma unifieé matérialisé : entrepot
E schéma unifié virtuel : médiateur



Intégration par interconnexion : principe
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Intégration par fusion ou par mediateurs
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Intégration : vers une vue unifiée

A Exploitation des références (croisées)
E Interconnexion
E schéma unifieé matérialisé : entrepot
E schéma unifié virutel : médiateur

A Modélisation



Intégration par la modélisation : vers la cellule virtuelle

Littérature
Réactions et | Données
vitesses RQAYUOUSNI QiA2yY
Modéle
Composants | Localisation | wsystéme de réaction
cellulaires cellulaire | winteractions moléculaires
= wpi calcul

Données sur le . i
métabolisme | ¢

Caractérisation et simulations
wvalidation

wpredictions
wproprietés émergentes

Virtual Cell [Loew et Schaff, 2001{CELL [Tomita et al., 1999],
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Intégration : vers une vue unifiee

A Exploitation des références (croisées)
E Interconnexion
E schéma unifieé matérialisé : entrepot
E schéma unifié virutel : médiateur

A Modélisation

A Statistiques
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A Analyse de la variance

A Analyse en composantes principales

A Analyse factorielle des
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Intégration : vers une vue unifiee

A Exploitation des références (croisées)
E Interconnexion
E schéma unifieé matérialisé : entrepot
E schéma unifié virutel : médiateur

A Modélisation

A Statistiques

A Confrontation visuelle, exploratoire



Confrontation visuelle
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Intégration : vers une vue unifiee

A Exploitation des références (croisées)
E Interconnexion
E schéma unifieé matérialisé : entrepot
E schéma unifié virutel : médiateur

A Modélisation

A Statistiques

A Confrontation visuelle, exploratoire

A Exploitation de la notion de voisinage
E exploration
E recoupement
E confrontation



Exploration visuelle de voisinages
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